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Introducción

ü Creciente Recolección de Información

ü Colaboracion Interdisciplinaria

ü Métodos Computacionales:

-Visualización y Simulación

-Secuenciación e Identificación de Mutaciones

-Identificación de Drogas

-Desarrollo de Códigos
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Visualización y Simulación

40 different sites among
17 critical proteins related to SARS-CoV-2

https://vf4covid19.hms.harvard.edu
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Visualización y Simulación

Anclaje Molecular 
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Secuenciación e Identificación de Mutaciones
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Identificación de Drogas

Metagenómica 
Metabolómica
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Diseño de Drogas
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Identificación de Drogas
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Propiedades de Drogas

Hydrophobic (Hpho)

Lipophilicity (Lip)

Hydrophilic (Hphi)

Lip = Hpho - Hphi
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Propiedades de Drogas
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Métodos computacionales

Mejoramiento de Propiedades



Conclusiones


