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Sistemas gendmicos regionales....
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Interfaz de entrada

Documentation About

VizGV Explore protein variation data from the Ensembl API in
1Z ar X .
a simple, yet very effective and easy to use way.

VISUALIZATION
PORTAL FOR
GENETIC
VARIATIONS

Loading proteins, please wait...




Bases de datos clinicas
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Ontologia biomeédica

> Concepto SNOMED CT

Estandar Biomédico (IDs)
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Bioinformatica y SARS CoV-2

>MNIB5325.1 Severe acute respiratory syndrome coronavirus 2 solate 2019-nCoV/USA-WAL/2020,
complete genome SARS coronavinus HISZEVOS (AYSSST 1)
ATTAAAGGTTTATACCTTCCCAGOGTAACAAACCAACCAACTTTCCATCTCTTIGTAGATCTGTTCTCTAAA
COAACTTTAAMATCTGTCTCOCTOTCACTCCOCTCCATCCTTAGTCGCACTCACCCACTATAATTAATAAC
TAATTACTGTCGTTGACACCACACCAGTAACTCOTCTAT CTTCTCCAGCCTCCTTACCGTTICGTICCGTC SARS coroninirus Urband AYZIE7411)
TTGCAGCCGATCATCAGCACATCTAGGTTTCGTCCCOGGTGTCACCGAAACGTAAGATCCAGACCCTTGTC
CCTCOTTTCAACCAGAAAACACACCTCCAACTCAGTTTCCCTGTTTTACACGTTCCCCACCTCCTCGTAC
GICCCTTTCCACACTCCGTCGAGCAGGTCTTATCAGACCCACGTCAACATCTTAAACGATGGCACTIGTCG
CTTAGTAGAAGTTCAAAAAGGCCTTTTCCCTCAACTTGAACACCCCTATCTGTTCATCAAACGTTCOGGAT Dok SARS-Hiow coronavirus holate RUIS! KYATTINEY
CCTCCAACTGCACCTCATCOTCATCTTATGOTTCACCTCOTAGCACAACTCCAACGCATTCAGTACCCTC
CTAGTGGICAGACACTTGGTGTICCTTGTCCCTICATCTOCCOCCAAATACCAGTGOCTTACCCCAAGGTTCT
TCTTCGTAAGAACCOGTAATAAAGCACCTGCTCCCCATAGTTACGCCGCCCATCTAAACTCATTTGACTTA
COCCACCACCTTCOCACTCATCCTTATCAACATTTTCAACAAAACTCCAACACTAAACATAGCAGTCCTC Omeasl et S p—
TTACCCCTGAACTCATCCCTCAGCTTAACGCCACCCGCCATACACTCCCTATCTCCATAACAACTTCTCTCG ) 5 5

g (at COrcraerus RaTGLS INNDGAI2 Y

ATTTGACACSS
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S— COVIO- 19 (MNFOEMT D)

SARS-CoV-2

OVID19

virus disease
corona year

COVIDI9
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A con imagenes y datos genéticos

ATCTAGATCCATGTGGCATTGCTACTTAGCAGCAGCTAGC

32x97x14 =43.456 K

- Max Pooling

. Fully connected + Relu
@ Softmax

' Dropout

@ Flatten

A
T 198x198x32 = 1.254528 M
: |
A 198x99x16 = 313.632K G
A C
5.152K
16x48x14 = 10,752 K
T s 7] 0.256 K 0256 K T )i;
Entrada : 72332 = 5152 ¥ S asiid A
T
200x200x3=120K T Softmax 5
T Salida A
L A
T T
L] T
G ! A
G I 14x46x32 = 20.608 K -
' Convolution +Relu F
C
T
T
T
T
G
G
€

Fuente: PROSIC, 2018. Informatica Biomédica en CR. Autor: Allan Orozco



Redes y Sistemas

moleculares

a The first-level of ATC code
@ Alimentary tract and metabolism
ineoplastic and immunomodulating Ea
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Network-based drug repurposing for novel coronavirus 2019-nCoV/SARS-CoV-2

. Cell Discovery. ZHEU et al. 2020.
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HCoV-induced transcriptome
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Drug-induced transcriptome

I Il Drug-induced gene profile
[11' HCoV-induced gene profile

Network-based prediction
of drug combinations




Bioinformatica y COVID 19

COVID-19

SARS-CoV-2

Healthy@

SARS-CoV- \\ |
V‘ IA(“V.l“1 ) —1

Immune Response

How COVID-19 vaccines could develop

IMMUNITY

Fuente: Essential interpretations of bioinformatics in COVID-19 pandemic. ELSEVIER. Ray et al. 2020
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Escalas de representacion para consumo diario

| CONTROL EQUIPOS RT-PCR KiTs DE EXTRACCION
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Hospitales y Ciudades

inteligentes, Bioingenieriq,

medicina de precisién y

e-Salud: Perspectiva desde

las TIC en Costa Rica

n el siglo actual (XX1), las Tecnologias de Informacién y Comunicacion
(TIC) se han enconfrado con ciudades y comunidades que cada vez
mads, tienen crecientes necesidades en forno a su aplicacién. Una de
las areas es la salud, donde es fundamental la convergencia de la revolucién
digital y las scluciones sanitarias a los problemas existentes para las préximas
décadas. En el contexio de la salud, existe una constante acumulacién de da-
tos e informacién de distinto tipo v fuente, y enfre estas se pueden mencionar
v laboratorios, la clasificacién de
camas en hospitales, los focos

las imagenes clinicas, los dato: .

farmacos apropiados, las disp@ﬁkﬁoﬁa
epidemiologd
real, entre
carlasTIC

provenients

LAS TIC EN EL SISTEMA DE
SALUD: PERSPECTIVA DESDE LA

COSTA RICA

BIOCOMPUTACION CLINICA EN

EstanciafCamas

Capitulo

a implicacién de las TIC en el sistema sanitario nacional es fundamental para estructurar y organizar todos
los servicios de salud. Es imperante garantizar la seguridad del uso, volumen de datos, calidad, eficiencia,

eransferencia y una correcta trazabilidad a través de los sistemas de comunicacién y redes de apoyo dentro de la
infracstructura nacional hospitalaria, clinica y centros de salud asociados
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